FUNCAUS

UNIVERSIDAD
NACIONAL DEL
CHACO AUSTRAL

Presidencia Roque Saenz Pefia, 25 de abril de 2018

RESOLUCION N° 36/18 - C.D.C.B. y A.
VISTO:

El Expediente 01-2018-01088, iniciado por la Dra. Farm. SEREMETA,
Katia- Directora de la carrera Lic. en Biotecnologia, medio por el cual eleva el Programa de la
asignatura “Bioinformatica” correspondiente a la carrera de Licenciatura en Biotecnologia
de la Universidad Nacional del Chaco Austral, para su aprobacién; y

CONSIDERANDO:

Que el mencionado programa se ajusta a los contenidos minimos y
carga horaria de la citada carrera;

Que se consideran adecuados los objetivos, métodos pedagogicos,
métodos de evaluacion, programa analitico y bibliografia que forman parte de Ia propuesta;

Que analizadas las actuaciones, el Consejo Departamental opina que Io
solicitado se encuadra con lo establecido por el Reglamento Académico de Alumnos;

Lo aprobado en sesién de 1a fecha;

PORELLO:

EL CONSEJO DEPARTAMENTAL
DEL DEPARTAMENTO DE CIENCIAS BASICAS Y APLICADAS
DE LA UNIVERSIDAD NACIONAL DFEL CHACO AUSTRAL
RESUELVE:
ARTICULO 1°: Aprobar el Programa de la asignatura “Bioinformaitica” correspondiente a
la carrera de Licenciatura en Biotecnologia” del Departamento de
Ciencias Bdsicas y Aplicadas de la Universidad Nacional del Chaco
Austral, y que como Anexo Unico forma parte de la presente resolucién.

ARTICULO 2°: Registrese, comuniquese a la Dra, Farm. SEREMETA, Katia- Directora de
la Carrera de Lic. en Biotec Tia v a las Areas espondientes.
Cumplido, archivese.-

Mg. Ing. Enzo Gabriel J
Directotdg Départamento
Ciencias éﬁsicas v Aplicadas
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PROGRAMA DE LA ASIGNATURA
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CHACO AUSTRAL

BIOINFORMATICA

Departamento; Ciencias Bésicas y Aplicadas
Carga Horaria: 60 horas Programa vigente desde:
Carrera Afic Cuatrimestre
LICENCIATURA EN Cuarto Primero
BIOTECNOLOGIA
CORRELATIVA PRECEDENTE CORRELATIVA SUBSIGUIENTE
Asignaturas Asignaturas
Para cursar Para rendir
Regularizada | Aprobada Aprobada Operaciones y Procesos
Biogecnologicos I
Biologia Celular | Quimica | Biologia Celular y Molecular Genética Molecular
y Molecular Orgdnica I Bioctica y tegislacién
DOCENTES: Prof. Adj.: Patricia Evelyn X
OBIETIVOS: Objetivo General:

Capacitar al alumno en el conocimiento Y apreciacion basica
de la utilidad de la bioinformatica.

Objetivos Particuiares:

Obtener conceptos basicos para el manejo de herramientas
basicas de biocinformética.

Familiarizarse con recursos “on-fine” Utiles en el aprendizaje
de la bioinformética.

Evaluar fuente y calidad de fa informacidn obtenida.

Acceder a diferentes bases de datos para extraer informacion
particular y procesarla con herramientas computacionales.
Utilizar algunos recursos proporcionados por NCBI.

Utilizar software de alineamientos de secuencias.

Obtener ef conocimiento minimo de ¢cmo generar un Arbol
Filogenético a partir de secuencias de ADN.

CONTENIDOS MINIMOS:

Bicinformatica y aplicaciones en biotecnologia. Niveles de
informacién. Acceso remoto a bancos de datos, algoritmos de
bldsqueda. Bancos genéticos. Andfisis de secuencias bicldgicas,
Homologfas secuenciales y estructurales.

METODOS PEDAGOGICOS:

En el desarrolio de l2 asignatura se utilizaran-
- Clases Tebricas explicativas
- Clases de trabajos prackicds.
- Guias complementarj#s de lecturas.
- Seminarios.
- Clases de consultd.
- Conferencias de! especialistas invitados

acorde con la temgatica.
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La evaluacion del alumno se lievara a cabo teniendo en cuenta los|
siguientes aspectos:

- Correccién de las guias de actividades practicas.

- Se realizardn 2 (dos) evaluaciones parciales de cardcter
escrito y/o oral. E alumno tendra derecho a recuperar las
dos instancias evaluadoras sélo una vez cada una.

- Participacién en los seminarios Y actividades especiales.

Al final del cursado se reconoceran dos tipos de alumnos:

1) Regulares: Serg considerado  alumno regular aquel que
cumplimente los siguientes requisitos:

a) Asistencia al 75 % de |as clases de Tedricas-Précticas

impartidas en el periodo.

b) Presentacién y aprobacién del 100 % de los Trabajos Précticos

durante ei desarrollo Ja asignatura. )

c} Aprobacién del 100 % de los Examenes Parciales,

2) Libre: El alumno libre serd el estudiante que habiendo cursado

una asignatura no dio cumplimiento a los requisitos establecidos

en el item anterior; o bien que no haya cursado Ia asignatura.

UNIDAD 1: INTRODUCCION A LA BIGINFORMATICA
Definicion y objetivos de Ia bioinformatica. Conceptos bésicos.
Aplicaciones. Teoria de la fnformacién. Internet como recurso de
busqueda. Motores de blisqueda. Estrategias de biisqueda.
Fuentes y calidad de informacion.,

UNIDAD 2: BASES DE DATOS BIOLOGICOS

Bases de datos bioldgicos. Bases de datos mundiales: NCBI, EMBL
y DDBj. Tipos de bases de datos: de nucledtidos, de proteinas y
de genomas. Recursos del sitio NCBI. Bases de datos
bibliogréficas.

UNIDAD 3: SECUENCIACION

Secuenciacién de Acidos Nucieicos. Secuenciacién de Genomas.
Gendémica, Andlisis de ig expresion génica. Trasncriptomica.
Secuenciacion de Proteinas. Protedmica.

UNIDAD 4: ANALISIS DE SECUENCIAS BIOLOGICAS

Secuencias de nucledtidos Y secuencias de aminodcidos:
obtencién, procesamiento y alineamiento. Alineamientos locales Y
globales. Alineamientos mdltiples. Herramientas computacionales
y software: BLAST, Clustal W, Clustal X, Muscle. Editores de
secuencias. Formatos de secuencias, Depuracion de secuencias,
masajeador de secuencias. Disefio de cebadores: Primer3.

PROGRAMA ANALITICO:

UNIDAD 5: FILOGENIA MOLECULAR

Introduccidn a la filogenia molecular: definicién, algoritrnos,
arboles filogenéticos. Herramientas computacionales y softwares
de construccién de arboles filogenéticos a partir de secuencias:

MEGA.

UNIDAD 6: GENETICA DE POBLACE

Ir;troducciésrﬁja_agg\ética de Poblagiones, Definicién. Poblacidn.

Frecuencias f@% frecuencibs  genotipicas.  Variacién.

Equilibrio# ~de Héﬁﬁﬁ;Weirzberg. Supuestos.  Procesos
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r Microevolutivos. Mutacién. Seleccidn Natural, Deriva genética. |
Migracién. Herramientas informaticas para el andlisis ¥
simulacién.

La asignatura contempla |a realizacion de trabajos précticos en un

PRACTICOS:
60% respecto a la carga horaria total.

Trabajo Practico n® 1i: Motores de Bisqueda y Fuentes de
Informacién.
Trabajo Préctico n® 2; Bases de datos biolégicos.

Trabajo Practico n° 3: Secuenciacion.

Trabajo Practico n° 4: Andiisis de Secuencias.
Trabajo Practico n® 5: Arboles filogenéticos.

Trabajo Practico n® 6: Genética de Poblaciones,

zn. - Claverie, J-M. & Notredame, €. Bioinformatics for

BIBLIOGRAFIA: dummies (2nd edition) (2007). Wiley Publishing Inc

- Hartl, D. L. & Clark, A. G. Principles of Population Genetics (4th
Edition). (2007) Sinauer Associates, Inc.

- Mount, D. H. Bioinformatics: Sequence and genome
analysis (2nd edition). (2004). Cold Spring—Harbour
Laboratory Press. T

- Orengo, C.A., Jones, D.T & Thgerfron. Bioinformatics: Genes,
Proteins & Computers. (2 3}, BIOS Scientific Publishers
Limited.

- Tramontano, A, (2007).
Chaprnan & Hall-CRC.

Introduction to Bioinformatics. |5
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